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Primer melanomák genetikai és génexpressziós 
mintázatának azonosítása microarray technikákkal
Rákosy Zsuzsa, PTE, ÁOK Orvosi Népegészségtani Intézet

A félvezető szekvenálás (ION technológia) felhasználási 
területeinek leg�ssebb irányai
Szilassy Dénes, Life Technologies Mo. Kft. 

High Throughput Real Time PCR Systems, 
focused gene speci�c analysis
Puskás László, MTA Szegedi Biológiai Központ, Avidin Kft.

Modeling gene expression dynamics in bone-marrow 
derived macrophages using steady-state 
and nascent RNA levels
Horváth Attila, DEOEC, Biokémiai és Molekuláris Biológiai Intézet

Kávészünet 

RNA-Seq sample prep does not need to be complicated
Jekaterina Aleksejeva, Lexogen- Biomedica Kft. 

Biodegradációs folyamatok modellezése genomikai, 
transzkriptomikai módszerekkel
Rákhely Gábor, SZTE, Biotechnológiai Tanszék

Psoriasis vizsgálata hálózatanalízis segítségével
Manczinger Máté, SZTE, ÁOK, Bőrgyógyászati Klinika

Humán daganatok szöveti és serum miRNS 
meghatározása quantitatív real-time PCR módszerrel
Gombos Katalin, PTE, ÁOK, Orvosi Népegészségtani Intézet

miRNA expression alterations 
in the colorectal adenoma-cancer sequence 
Nagy Zsó�a Brigitta, SE, II. sz. Belgyógyászati Klinika

microRNA in Bio�uids  - Translating miRNA discovery 
in bio�uids into robust clinical biomarkers
Michael Hansen, Exiqon-Biomedica Kft.

Kötetlen beszélgetés egy pohár bor mellett 
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Regisztráció

Megnyitó

Humándiagnosztikai, genomikai 
módszerfejlesztések  a klinikum szolgálatában
Bihari Zoltán, Bay Zoltán Alkalmazott Kutatási 
Közhasznú Nonpro�t Kft.

Célzott régió szekvenálás
Stágel Anikó, Roche Magyarország Kft.

Next generation sequencing based DNA 
methylation analysis of potential novel colorectal 
cancer markers with altered mRNA expression
Kalmár Alexandra, SE, II. sz. Belgyógyászati Klinika, 
MTA-SE Mol. Med.Kutatócsop.

A mutation hot spot panel for colon cancer genotyping 
by next generation sequencing
Péter�a Bálint, SE, II. sz. Belgyógyászati Klinika, 
MTA-SE Mol. Med. Kutatócsop.

Monogénes betegségek vizsgálata új generációs 
szekvenálással
Balogh István, DEOEC, Laboratóriumi Medicina Intézet

Humán genomi variabilitás és a magreceptorok 
kötőhelyeinek térképezése
Bálint Bálint, DEOEC, Biokémiai és Molekuláris Biológiai Intézet

Nagyskálájú génexpressziós vizsgálatok 
a pikkelysömörre hajlamosító molekuláris faktorok 
azonosítására
Széll Márta, SZTE, ÁOK, Orvosi Genetikai Intézet 

Ebédszünet

Hunting (genetic) evil...
Nagy István, MTA Szegedi Biológiai Központ, Biokémiai Intézet

Növénypatogén baktériumok bakteriofágjainak 
összehasonlító genomikai elemzése
Kovács Tamás, Enviroinvest Zrt
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Full transciptome sequencing for unbiased 
discovery of common brain protection pathways
Dénes Ádám, MTA, Kísérleti Orvostudományi Kutatóintézet

Egészséges- és tumorszövet-eredetű myo�broblasztok 
genomikai és transzkriptomikai összehasonlítása
Boros Imre, SZTE, TTIK, Biokémiai és Molekuláris Biológiai 
Tanszék

Újgenerációs “OMICS” megoldások az Agilenttől
Zalka Anna, Kromat Kft

Genomikai módszerek alkalmazása a mikrobiális 
ökológiai kérdések megválaszolására
Felföldi Tamás, ELTE, TTK, Biológiai Intézet, 
Mikrobiológiai Tanszék

Eltérő szorongási szintű egértörzsek bél�órájának 
vizsgálata metagenomikai módszerrel
Szegedi Viktor, MTA, Szegedi Biológiai Központ

Kávészünet

Tömegspektrometria a proteomika szolgálatában
Hunyadi-Gulyás Éva, MTA, Szegedi Biológiai Központ, 
Proteomikai Kutatócsoport

A genotípus és fenotípus új felfogása, 
egysejt szekvenálás és proteomika kapcsolata
Juhász Gábor, ELTE, TTK, Biológiai Intézet, Proteomikai Csoport

A perifériás gyulladás hatása az agyi proteomra
Győrffy Balázs, ELTE, TTK, Biológiai Intézet, Proteomikai Csoport

A szinaptikus és nem szinaptikus mitochondriumok 
proteomikai elemzése amyloid overexpresszáló 
egerekben
Völgyi Katalin, ELTE, TTK, Biológiai Intézet, Proteomikai Csoport
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Ebédszünet

MALDI-TOF alkalmazása a klinikai mikrobiológiai 
diagnosztikában - irodalom és saját tapasztalatok
Urbán Edit, SZTE, ÁOK, Klinikai Mikrobiológiai Diagnosztikai 
Intézet

Peptid array alkalmazása autoreaktív ellenanyag pro�l 
meghatározására és B-sejt epitópok azonosítására 
rheumatoid arthritisben
Sármay Gabriella, ELTE, TTK, Biológiai intézet, 
Immunológiai Tanszék

Lipidomika a biomarker kutatásban
Balogh Gábor,  MTA, Szegedi Biológiai Központ, Lipidomikai 
Laboratórium

Don't just read, visualize! - Bridging the gap between 
Microplate Reader Assays and Imaging Cytometry 
(Molecular Devices)
Somlai Zsolt, Bio-Science Kft.

High Content Screening: wide�eld and confocal imaging 
based automated research solutions from Molecular 
Devices
Nagy Nándor, Bio-Science Kft.

Sejtes vizsgálatok mikromátrixokon: ellenanyagok 
kimutatása bioszenzorokkal
Szittner Zoltán, ELTE, TTK, Biológiai intézet, Immunológiai 
Tanszék

Konferencia zárás


